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  Introduction : الʸقʗمة .1

            ȑʛʷॼي الʺॽلʴرم الʨوس الʛʽف) irusVapilloma Puman H(  وسʛʽف ʨه ʛʽغ ،ʛʽصغ

و يʱؔاثʛ داخل نʨاة  )DNA( مʠ نʨوȑ ا، ȑʨʱʴǽ على حعʛʷوني الاوجه ذو غلاف بʛوتʻʽيمغلف، 

 فʛʽوسات الʨرم الʴلॽʺي الȑʛʷॼ  تʖʽʸ ).2018و اخرون،  ʛʴ )AraldiشॽɿةالʤهارȄة ال الʵلاǽا

) HPV( ةالأʳʶوالأال ن ʙلʳال) ةȄهارʤةॽʡاʵʺة الॽʷغ ʝلامʱي أو الʶʻʳال الʸخلال الات ʧم (

) Ǽالʲآلʽل أو الأورام الʴلॽʺॽة(الʺॼاشʛ، مʺا يʕدȑ إلى ʣهʨر Ǽقع جلǽʙة مʜʱايʙة الʨʺʻ مʺا ǽُعʛف 

)papillomasWarts or ( )Manini وMontomoli  ،2018.(  رمʨوس الʛʽسلالات ف ʦʤمع

 ȑʛʷॼي الʺॽلʴال) HPV( ا ʠعǼ اكʻه ،ʥضارة، ومع ذل ʛʽلالاتغʶرة  لʨʢʵة الॽعال)risk-High(  

مʻها  ʣهʨر خلاǽا غॽɻॽʰʡ ʛʽة في ʢǼانة عȘʻ الʛحʦ والʱي ʧȞʺǽ أحॽانًا أن تʨʢʱر إلى سʡʛان تʕدȑ إلى

 ʦحʛال Șʻان عʡʛس)Tota  ،2017و اخرون(. ʽف ʖʰʶǽ وسʛ ȑʛʷॼي الʺॽلʴرم الʨال ʰأورام خ Ȑʛة أخʲʽ

الʶʻاء على  تʟॽʵʷيʦʱ ) . 2017و اخʛون،  De Martel( الʛʷج والقʹʖʽ والʛʳʻʴةمʲل سʡʛان 

الʤǽ ȑʚهʛ وجʨد خلاǽا  )pap smear(الʴلॽʺي الȑʛʷॼ نʳॽʱة لاخॼʱار أنهʧ مʸاǼات Ǽفʛʽوس الʨرم 

لʛحʦ قʰل لʶʻاء للʷؔف عʧ الʵلاǽا الغॽɻॽʰʡ ʛʽة في ʢǼانة عȘʻ الॼار ʚ Ȑʛʳǽُا الاخʱ، وهغॽɻॽʰʡ ʛʽة 

 ).2016و اخرون،  cervical cancer )Jeronimo سʡʛان عȘʻ الʛحʦ الى أن تʨʢʱر

ن الأورام الʡʛʶانॽتعʙʺʱ ال             ُّʨؔة تॽ رمʨوسات الʛʽية في فʺॽلʴرم  الʨات الʻʽوتʛب ȋاʷعلى ن

ʘʽʰʵال )E6 وE7(  ʛʽمʙʱم بʨي تقʱات ال، الʻʽوتʛʰةالʢॼʲʺ ة، وهيȄʨلʵللأورام ال ʧʽوتʛبprotine 53  

 )p53(  وȌॼʲم ʧʽوتʛة بॽȞॼʷورم ال) pRb( protine retino plast )Heo  1820، اخرونو ، (ʙو ق 

 ʧم ʛʲر على أكʨʲالع ʦرم 200تʨوس الʛʽف ʧم Ȍʺن  ȑʛʷॼي الʺॽلʴال)HPV(  ها إلىʺॽʶتق ʧȞʺȄو ،

 ow Lومʵʻفʹة الʨʢʵرة HR( igh riskH ( مʨʺʳعʧʽʱ اعʱʺادًا على قʙرتها الʡʛʶانॽة عالॽة الʨʢʵرة
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) LR( risk )Crow  ،2010و اخرون( اً ، تॼȄʛق)99%(  ʧحالات م ʦحʛال Șʻان عʡʛس ʢॼتʛة م

حǽ ʘʽعʛʰʱ  ،  )2018و اخʛون،  HPV( )Wang (عʙوȐ فʛʽوس الʨرم الʴلॽʺي الȑʛʷॼ بʨجʨد 

 الʷؔف عʧ فʛʽوس ʛونʳॽʱة لʚلǽ ،ʥعʰʱ .سʡʛان عȘʻ الʛحʦ ثاني أكʛʲ الأورام الʲʽʰʵة شʨʽعاً بʧʽ الʶʻاء

اً للʙʴ مʧ حʙوث سʡʛان عȘʻ الʛحʦ واضʛʢاǼات أخȐʛ مʛتʢॼة ضʛورȄالʨرم الʴلॽʺي الȑʛʷॼ أمʛاً 

 ȑʛʷॼي الʺॽلʴرم الʨوس الʛʽفǼ )Zhao ،ن الإصافي مع  )2021 و اخرونʨؔالات، تʴال ʦʤةǼ  وʛʽفǼ س

حالات أخȐʛ، قʙ يॼقى في  جهاز الʺʻاعة و ʦʱ القʹاء علʽها بʨاسʢةȄالʨرم الʴلॽʺي الȑʛʷॼ عابʛة و 

و Runge ( الأنȑʨʲ  يʳهاز الʻʱاسلالوʖʰʶȄ مʨʺʳعة مʨʻʱعة مʧ الأمʛاض في  ؗامʻاً الفʛʽوس 

 .)2019اخرون،

           ʦة، لعلاقة ا ان فهॽلقاحات وقائ ʛȄʨʢإلى ت Ȑأد ʦحʛال Șʻان عʡʛة وسॽوسʛʽالف Ȑوʙه العʚه ʧʽب

ومʚʻ ذلʥ الʧʽʴ، زاد اسʙʵʱام هʚه اللقاحات تʙرॽʳȄاً في  2006تʺʗ الʺʨافقة علʽها للاسʙʵʱام في عام 

مʧ الʺʛجح أن يʕثʛ الʦॽɻʢʱ الʨاسع  . و)2016و اخʛون،  ʦ )MesherالȞʶان حʨل العال تʦॽɻʢ بʛامج

 ʨوس الʛʽف ʙاق ضʢʻدالʨجʨʺوس الʛʽع  الفʨʻعلى ت ȑʛʷॼي الʺॽلʴعة رم الॽʰʢفي ال )Markowitz  و

لقاح ثʻائي  ،ʴلॽʺي الȑʛʷॼ هʻاك حالॽاً ثلاث لقاحات معʙʺʱة مʱاحة لفʛʽوس الʨرم ال ).2010اخرون، 

ذو  ولقاح)، 18، و6  ،11 ،16(   ʱtetravalntؔافʕ)، لقاح رȃاعي ال18و ʱ bivalent )16ؔافʕال

). ومع ذلʥ، جʺॽع هʚه 58، وvalent-nine )6 ،11 ،16 ،18 ،31 ،33 ،45 ،52 تʶعة ʱؔافʕال

تʨفʛ الʴʺاǽة فقȌ ضǼ ʙعʠ الأنʺاȋ الॽʻʽʳة بʻاءً على الॽʰانات الȃʨائॽة  حالॽا اللقاحات الʳʱارȄة الʺʱاحة

 .)2020و اخرون،  Liao ( مʧ الʰلʙان الغॽȃʛة

 ʱʵǽلف معʙل انʷʱار عʙوȐ فʛʽوس الʨرم الʴلॽʺي الȑʛʷॼ وتʨزȄع الأنʨاع حʖʶ ؗل بلʙ ومʨقعه           

) Chen ،ونʛ2015و اخ(، ،صʨʸʵاق على وجه الʛفي الع ) Ȍʺʻراسات ان الʙال ʖاغل ʗʻʽو  16ب

؛ Kandala  ،2018 و Abdul-samad؛ 2014و اخرون، ǽ ( Aliعʙان الاكʛʲ انʷʱار بʧʽ الʶʻاء (18
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Othman  ،2022و اخرون( .ʗلʳي  سʺॽلʴرم الʨوس الʛʽف ʧة مॽة عالॼʶا نʛًخʕم ȑʛʷॼة  51الʙفي ع

أُجʗȄʛ في اسʱȞلʙʻا، إʢǽالॽا، وفي دراسات صغʛʽة على الʶʻاء الإʳǽابॽات والʶلॽʰات لفʛʽوس  دراسات 

 .)2021و اخرون  Bowden( نقʟ الʺʻاعة الʺॼʶʱȞة في ساو Ǽاولʨ، الʛʰازȄل

الʺادة الʨراثॽة للؔائʻات الॽʴة الॽʀʙقة  ) metagenomicsعلم الجينات الميكروبي (يدرس           

و  Perlejewski( مॼاشʛة، Ǽʺا في ذلʥ الȄʛʽʱȞॼا والفȄʛʢات والفʛʽوسات، الʺʨجʨدة في عʻʽة معʻʽة

ȞʷǼل مʜʱايʙ في الʷؔف عʧ فʛʽوسات الʨرم   (Metagenomic) تقॽʻةتʙʵʱʶم  ،)2020اخرون، 

 ȑʛʷॼي الʺॽلʴال (HPV)وتع ،ʙ  ف إلىʙة تهॽʻقʱه الʚال. هʳʺا الʚة والفعالة في هʲيʙʴال ʖʽالأسال ʧم

 ȑوʨʻال ʠʺʴل الʽلʴت (DNA)  ةॽجʨلʨʽʰات الʻʽد في العʨجʨʺاجة إلىالʴون الʙات  بॽʻام تقʙʵʱاس

ʟॽʵʷʱمة للʙقʱم ʧة مॽʻقʱه الʚه ʧȞʺت .ʧة مʙيʙاف سلالات جʷʱاك HPV  وفةʛمع ʛʽن غʨؔت ʙي قʱال

 في الȞʶان والʺʻاȘʡ الʺʱʵلفة HPV و ʧȞʺǽ اسʙʵʱامها لفهʦ تʨزȄع الʶلالات الʺʱʵلفة مʧ أو نادرة

)Wilson  ،ونʛ2014و اخ. (  ʛفʨت) Metagenomic( دʙي وتقʻʽʳل الʽلʴʱة في الॽرة قة عالʨم ص

 ʨʻʱة، شاملة للʻʽوسي في العʛʽدة وع الفʨجʨم ʗإذا ؗان Ȑʛوسات الأخʛʽل الفʨمات حʨمعل ʛʽفʨو  ت

لاكʷʱاف الفʛʽوسات وفهʦ أنʺاȋ الانʷʱار  (Metagenomic) تقॽʻة تʨاصل الأʴǼاث الʙʴيʲة اسʙʵʱام

 ȑʛʷॼي الʺॽلʴرم الʨوسات الʛʽدة لفʙعʱʺفاعلات الʱة والॽʻسع تقʨو ت ،) (Metagenomic  اتॽانȞإم

 ، مʺا ʶǽاهʦ في تʧʽʶʴ الʟॽʵʷʱ وفهʦ الʨʻʱع الفʛʽوسي ȄʛʢǼقة شاملة ودॽʀقةʷ HPVف عʧالؔ

)Perlejewski  ،2020و اخرون(. 

           ʧʽʶʴوت ʛȄʨʢان تʖʽأسال ʟʴف (HPV)  هǼ ةǼالإصا ʟॽʵʷتوت ʧءًا هامًا مʜل جʲʺ

الʨراثॽة الفʛʽوس  نʺاȋ لʙʴʱيʙ الॽʯȄʜʳة الʺʱقʙمة هʚا ʷǽʺل اسʙʵʱام الʱقॽʻات ا العلʺॽة و الأʴǼاث

ॽɿॽة تأثʛʽه على تʛȄʨʢ الأورام  (HPV)  فأن فهʦ الʱفاعلات بʧʽ، لʚاك الʺʱʵلفة والʵلاǽا الʺʹॽفة وؗ
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ȞʷǼل عام، تقʙم الʙراسات و  الʡʛʶانॽة ǽعʜز مʧ الʳهʨد الʺʚʰولة لʛȄʨʢʱ أهʙاف جʙيʙة للعلاج والʨقاǽة

 الʺهʦ للʴʸة العامةسॽع الʺعʛفة في هʚا الʺʳال ʛʽʰؗة لʨʱ حʨل فʛʽوس الʨرم الʴلॽʺي الȑʛʷॼ فʛصًا 

 علʺॽة.والʖʢ الȑʛȄʛʶ والأʴǼاث ال

  أهʗاف الʗراسة :    

الʘʴॼ عʧ العلاقة بʧʽ عʙوȐ فʛʽوس الʨرم الʴلॽʺي الȑʛʷॼ ذو الʺʵاʛʡ العالॽة والʴالة الاجʱʺاॽɺة  -1

 .الȄʛȄʛʶةلعلامات ا و بॽانات الʴʺل و الʨلادة والʨʺǽʙغʛاॽɾة، 

نʨعًا مʧ فʛʽوس الʨرم الʴلॽʺي الȑʛʷॼ عالي  14لـ  نʺاȋ الॽʻʽʳةالʷؔف الʯȄʜʳي وتʙʴيʙ الا - -2

 . ) PCR-imeTeal R(  الʨʢʵرة Ǽاسʙʵʱام تقॽʻة الـ

الǼ ȑʛʷॼاسʙʵʱام مʧ فʛʽوس الʨرم الʴلॽʺي  نʺاȋ الॽʻʽʳةلأتʶلʶل الʨʻʽʳم الؔامل لاسʙʵʱام تقॽʻة   -3

)metagenomic(  اوȄرʨʢائج تʱʻل الʽلʴت. 
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Summary  
             Human Papillomavirus (HPV) is a large group of viruses with double-

stranded circular DNA. These viruses can infect the superficial surfaces (skin and 

genital mucosa) through sexual or direct contact, leading to rapidly growing skin 

lesions (known as warts or papillomas), some types cause benign skin lesions 

(considered low-risk), while others can increase the risk of developing cancer 

(considered high-risk). Samples were collected from Baghdad Teaching 

Hospital/City of Medicine/Baghdad from August 1, 2023, to December 1, 2023. 

           The present study aimed at molecular detection and identification of the 

genetic types of 14 high-risk HPVs using Real Time-PCR, and determination the 

relationship between high-risk HPV infection and social and demographic status, 

pregnancy and birth data, clinical signs results. Whole genome sequence of the 

common HPV  using metagenomic. 

           A total of 80 samples were xamined. Their ages ranged from 22 to 62 years, 

with an average age of 36.95 ± 1.01 years. The exclusion criteria were unmarried 

women, pregnant women, women experiencing severe non-menstrual bleeding, 

and women who had undergone hysterectomy.  

         The viruses were diagnosed using real-time PCR using HPV genotypes 14 

Real-TM Quant assay. Subsequently, eight samples were selected for an 

evolutionary study using next-generation sequencing (NGS) technology for whole 

genome sequencing. 

           Regarding the molecular detection of high-risk human papillomavirus 

(HPV) genotypes, the current study revealed that all cervical samples were 

positive for (HPV) 80 (100%). Among which, 74 (92.5%) showed a single 

infection, meaning they carried only one type of HPV. Additionally, there were six 
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samples (7.5%) that exhibited dual infection, indicating they had two types of 

high-risk HPV. The results showed that the most prevalent high-risk genotype of 

human papillomavirus (HPV) in cervical samples from the participating women in 

the study was genotype 51. All samples tested were positive for genotype 51, 

whether single or dual infections. 

          Most women infected with high-risk HPV, 36 (45%) were between 26 and 

35 years old (P < 0.001) . The majority of women infected with high-risk HPV, 44 

(55%), lived in rural areas. As for education level, 48 (60%) (P < 0.001) women 

had elementary school education. Regarding marital status, 78 (97.5%) (P < 0.001) 

were married, with the majority, 41 (51.25%) (P < 0.001) are married for 6–15 

years, averaging 15.28 ± 0.94 years. Regarding the number of children, the 

majority of women, 37 (46.25%) (P < 0.001),  had 3–4 children. 

         Regarding pregnancy and childbirth factors among women infected with 

high-risk HPV, excluding history of cesarean section, the current study revealed 

that 55(68.75%) (P < 0.001) of women did not have a history of miscarriage, 49 

(61.25%) (p = <0.02) did not use oral contraceptives, 62 (77.5%) (p = <0.001) 

did not use intrauterine devices (IUDs), and 55(68.75%) (p = <0.001) did not 

have a history of uterine dilation and curettage . Regarding the number of cesarean 

births, the majority of women infected with high-risk HPV 54 (67.5%) had a 

history of cesarean section, with percentages of 21.25%, 3.75%, and 6.25% for ≤2 

births, 3-4 births, and > five births, respectively. 

          As for the clinical symptoms among women, the results revealed that 63 

(78.75%) (p = <0.001) 96.25% of women infected with high-risk HPV did not 

have chronic diseases, 69 (86.25%) (p = <0.001) did not have a family history of 
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cancer, and 77 (96.25%) (p = <0.001) were non-smokers. However, other clinical 

signs were evident, with the majority of women infected with high-risk HPV 

74(92.5%) (p = <0.001)  92.5%) experiencing pain, 61(76.25%) (p = <0.001)  

discharge, and  a single infection, respectively. Regarding bleeding symptoms, 

half of the women experienced bleeding, while the other half did not. Lastly, most 

symptoms 43(53.75%) (p = <0.001) persisted for two months or less. 

         In this study, the nucleic acids of the main viruses in the cervical region of 

women infected with Human Papillomavirus (HPV) were analyzed using Next-

Generation Sequencing (NGS) technology. Specifically, metagenomic analysis 

was chosen to study the virome content of eight samples were positive for HPV. 

These eight samples were selected based on their viral load of the tested samples. 

The viral content of these samples was determined using Illumina DNA Prep with 

the iSeq100 System. The results of the virome analysis conducted on cervical 

samples from women infected with human papillomavirus (HPV) revealed a 

diverse viral community. In addition to HPV, other human viruses were 

discovered, such as the herpesvirus (HHV-4) and the human immunodeficiency 

virus (HIV). 

            The current study suggests that the high prevalence of Human 

Papillomavirus (HPV) genotype 51 may play a major role in the development of 

HPV-related cervical diseases in women. Future epidemiological investigations 

are needed to enhance the findings of the current study and to understand the 

collective role that co-infections of HPV play in the development of cervical 

cancer. 

 


